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Die Basislinie der chemischen
Verschiebung in Hochdruck-NMR-
Spektren von Proteinen

Abbildung 2 in dieser Zuschrift ist irrtiimlich identisch mit den unteren Teilen von
Abbildung 1, wohingegen die Beschriftung zur urspriinglich dort geplanten Graphik
gehort. Die korrigierte Abbildung 2 ist unten gezeigt. Die Autoren bitten, dieses

Versehen zu entschuldigen.
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Figure 2. Druckabhingige Abschirmkonstanten des DSS-Anions, be-
rechnet mittels GIAO/EC-RISM/B3LYP/6-31+G(d,p) in Wasser (oben)
und Methanol (unten) fiir *C (links) und "H (rechts) der DSS-Methyl-
gruppen mit y aus MD-Simulationen (orange) und HNC (blau). Die
Ergebnisse entsprechen arithmetischer Mittelung tiber dquivalente

Kerne.
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